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Заболевание суставов, характеризующееся
клеточным стрессом и деградацией
внеклеточного матрикса, возникающих при
макро- и микроповреждениях, с
последующими анатомическими и
физиологическими нарушениями.
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Цель: поиск диагностически значимых

маркеров ОА с учетом наличия

признаков нДСТ и выявление клинико-

генетических прогностических моделей

диагностики остеоартрита.

Патологические изменения при гонартрите 
с изм. Uhalte C., 2017
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Цель исследования

Материалы и методы Результаты исследования

Разработка прогностических моделей ранней 
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Другие этносы и метисы 
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TaqMan и конкурентной аллель-

специфической ПЦР - KАSP.

Статистическая обработка 

данных проводилась 
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сравнений проводили с 

использованием онлайн ресурса 
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Локализация ОА у обследованных 
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Специфичность

Чувствительность: 68,6
Специфичность: 91,1
Критерий: >0,748

ROC – кривая для модели ОА

Индивидуальная значимость предикторов предсказательной модели 
формирования ОА
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Прогностическая модель развития ОА
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Репликативное исследование локусов, ассоциированных с остеоартритом по результатам полногеномного анализа ассоциаций GWАS
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Изучение полиморфизмов сайтов связывания микроРНКИсследование и анализ ассоциаций полиморфных вариантов генов-

кандидатов с остеоартритом и дисплазией соединительной ткани
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Вывод: таким образом, нами выявлена прогностическая клинико-генетическая модель формирования ОА у женщин, что позволяет разработать персонализированный подход к профилактике и лечению заболевания.
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